Curso de Aplicaciones Bioinformáticas al Estudio de 
Enfermedades virales

Lugar: Instituto de Higiene
Dirección: Av. Alfredo Navarro 3051 
Universidad de la República, Montevideo, Uruguay

Fecha: 1 de octubre de 2010

Horario: 9:00 a 17:00 hs.

Duración: 8 horas

Prof.: Dr. Rodney Colina (Uy)
TEMA 1:
Bases de datos biológicas:

Bases de datos de Secuencias: GENBANK, NCBI, DDBJ

Recuperación de  secuencias:
Formatos de secuencias Fasta, Nexus, Mega.

TEMA 2:
Alineamiento de secuencias:
Alineamiento de a pares: BLAST, DOT PLOT, 

Métrica de score: 

Tasa de Sustitución, Matrices PAM y BLOSUN 

Score y e-value.

TEMA 3:
Edición de secuencias:

Lectura y corrección de Cromatogramas: CHROMAS, SeqMan 

TEMA 4:
Alineamientos múltiples:

Alineamiento mediante CUSTAL W
Reconstrucción filogenética:

Modelos Evolutivos

Obtención de árboles

Evaluación de los árboles BOOSTRAP
Interpretación de los resultados

TEMA 5:
Análisis de recombinantes:
Programa SIMPLOT  y BOOTSCAN
Bases 

Es exclusivo para quienes estén inscriptos y hayan pago su matrícula del Congreso.

Dado que es necesario contar con equipos informáticos, y que no es posible utilizar los ordenadores personales, el curso se realizará fuera de la sede del Congreso.

Como no se considera recomendable que trabajen más de dos estudiantes por ordenador, el curso tendrá un cupo de 30 participantes.

Enviar la manifestación de interés de realizar el curso, junto a una descripción de los antecedentes del postulante y las razones por las que desea hacerlo a:

cetchebe@fq.edu.uy; veronica@congresoselis.com.uy.
Los interesados podrán realizar la postulación hasta el 31/07/10 y recibirán la comunicación de su aceptación antes del 15/08/10.

A los efectos de la selección de los participantes, se valorará en particular la experiencia en docencia de Pre-grado, y se tratará de que representen a la mayor cantidad de Países y Universidades posibles.

El costo del curso es de U$D 30 que se abonará en Montevideo, el mismo día del curso.
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